
4321
Evolutionary sparse learning
reveals the shared genetic
basis of convergent traits.

Talca, 31 de julio de 2026

Lucas Casanova Retamal



4321
Introducción

• Evolución 
convergente.

• Hipótesis.
• Base genética.



4321
Introducción

• Alguien lo pensó 
antes.

• Falta de 
resultados de 
peso.



4321
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



4321
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.

Modelo

• ESL.
• PSC.



4
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

32
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



Conclusiones

43
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.



4
Conclusiones

3
Ecolocalización

• Especies.
• Proteínas.
• Análisis.
• Predicción.

2
Modelo

• ESL.
• PSC.

1
Introducción

• Explicación a la 
falta de 
resultados.

Con respecto a la separación:
• Con el diseño PSC, comparando pares de especies

estrechamente emparentados, donde una posee el
característica convergente y la otra no.

• Al compartir gran parte de su historia evolutiva, las
mutaciones heredadas del ancestro común
aparecen en ambas especies, no contribuyendo a
diferencias la característica de interés.

• Se excluyen las ramas del árbol filogenético que no
están relacionadas con la evolución del rasgo.

¿Cómo separa este método la convergencia molecular
genuina de la similitud heredada, y qué riesgos de
falsos positivos persisten al buscar firmas de
convergencia en todo el proteoma?
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Con respecto a los riesgos:
• Se mencionan casos donde proteínas de una

misma “familia funcional”, pueden poseer tasas de
mutaciones parecidas, haciendo que este sea un
criterio de selección.

• Errores en los datos, contaminación de secuencias,
errores de alineamiento, de anotación.

¿Cómo separa este método la convergencia molecular
genuina de la similitud heredada, y qué riesgos de
falsos positivos persisten al buscar firmas de
convergencia en todo el proteoma?
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